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Resumen

La informacion existente sobre diversidad de hongos nativos en Chile
requiere de una organizacién y actualizacién para tener un mejor acceso
a los datos. Por esto, se crea “Macrohongos de Chile”. Un sitio web
de acceso libre y funciones de busqueda que cuenta con informacion
de nomenclatura, datos ambientales y secuencias de marcadores
moleculares como el espaciador interno transcrito ITS. Esta informacién
genética permitira mejorar la identificacion de los hongos habitantes
del bosque nativo, siendo una importante base para el conocimiento
de la impronta genética y un pilar fundamental de futuros estudios en
biodiversidad para la toma de decisiones en politicas medioambientales.
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Abstract

The information on native fungal diversity in Chile needs to be organized
and updated to improve access to the data. In this context, “Chilean
macrofungi” has been developed. This user-friendly website, equipped
with search functionalities, provides comprehensive information on
taxonomic nomenclature, environmental data, and molecular marker
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sequences such as the Internal Transcribed Spacer (ITS) region. This type
of genetic information will enhance the identification of fungi inhabiting
native forests. Furthermore, it constitutes an essential resource for
understanding their genetic imprint and serves as a fundamental
element for future biodiversity research aimed at decision-making.
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INTRODUCCION

El gradiente climético a lo largo de la zona boscosa que se extiende entre
la regiéon Metropolitana hasta Tierra del Fuego en Chile ha generado una
gran variedad de tipos de bosque, dominados por especies de Nothofagus.
El bosque nativo alcanza 14,73 millones de hectareas, lo que representa el
19,46 % del territorio nacional (Luebert y Pliscoff, 2023). Para la proteccion
de estos ecosistemas de bosques nativos es indispensable conocer en
detalle las especies que los habitan, asi como su funcion y relaciones en el
medioambiente (Heilmayr et al., 2020).

Dentro de esta biodiversidad de organismos se encuentra la funga
(Kubhar ez al., 2018), cuya diversidad se ha estimado rondaria los 4 millones
de especies a nivel mundial, aunque hasta el momento se han descrito
unas 150.000 (Banki et al., 2025; Hyde et al., 2020; Niskanen et al., 2023).
Estos se pueden encontrar como saprétrofos, simbiontes y parasitos, con
gran importancia ecoldgica en los ecosistemas, Asi como en aplicaciones
biotecnoldgicas, siendo productores de metabolitos secundarios de interés
y nanoparticulas (Gomez-Espinoza et al., 2023; Niego et al., 2023; Venil et
al., 2020; Soh et al., 2020; Sun et al., 2019).

Chile presenta una amplia biodiversidad de macrohongos (Sandoval-
Leiva et al., 2023) con 1600 especies reportadas. En el altimo catastro
realizado en los anos 80 se estimé que existe un nimero por sobre las 3000
especies, que incluye una gran proporcion de microhongos fitopatogenos
(Mujica et al., 1980). En los ambientes boscosos de Chile se encuentran
zonas de alta biodiversidad mundial llamados hotspots (Mittermeier et
al., 2004; Myers et al., 2000). Ubicados entre los 30° y 40° de latitud S,
conteniendo un 30 % de especies endémicas, donde solo un 52 % de estas
se encuentran identificadas (Garnica et al., 2016).

Actualmente los datos moleculares son claves para la identificacion de
hongos al nivel de especie (Salgado Salomon ez al., 2018; Danielewski et al.,
2025). En Chile, una gran parte de la diversidad flingica se encuentra no
identificada y la informacién disponible se encuentra alojada en diferentes
bases de datos extranjeras. Por este motivo, es necesaria una organizacion
de la informacion nacional de los hongos.
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BASE DE DATOS DE HONGOS PARA CHILE

Existen algunas bases de datos de amplio uso global como Index Fungorum,
Species Fungorum, MycoBank (Robert et al., 2013), Genbank, del National
Center of Biotechnology information (NCBI) (Sayers et al., 2023),
iNaturalist (Riquelme, 2025) y UNITE (Abarenkov et al., 2023) algunas de
estas contienen datos de hongos nativos chilenos que son de importancia
para la ciencia y para las politicas publicas, como se resalt en la United
Nations Biodiversity Conference (COP 16) con el concepto Digital
Sequence Information (DSI) definido como los datos genémicos (ADN,
ARN y proteinas) obtenidos de recursos biolégicos que son almacenados
digitalmente, siendo un concepto de importancia como parametro de
diversidad (Danielewski et al., 2025).

Chile cuenta con trabajos cientificos de hongos nativos y frecuentemente
se estd generando nueva informacion. Hasta la fecha, no existe un sitio
donde confluyan estos antecedentes. Por esto, se crea la base de datos
de diversidad fingica http://www.macrohongos.cl considerada un pilar
inicial para la valorizacion de la diversidad del pais. Entregando ademas
informacion genética de suma importancia para mejorar el conocimiento de
los macrohongos en bosque nativo. Este conocimiento generado servira de
apoyo para futuros estudios ecologicos enfocados en especies particulares,
aplicaciones biotecnoldgicas como produccion de metabolitos de las
especies y medidas de proteccién para politicas publicas de conservacion
de potenciales especies en peligro.

Recopilacion y generacion de nuevos datos

La recopilacion inicial de datos se realizo en trabajos cientificos publicados
y secuencias disponibles en GenBank. Luego, se generaron nuevos datos
con la secuenciaciéon de muestras provenientes de fungarios nacionales
y con la recoleccion de muestras en parques nacionales durante los afos
2024-2025. Los lugares muestreados fueron: Reserva Nonguén, Reserva Los
Ruiles, Reserva Federico Albert en la region del Biobio. Reserva Oncol en
Valdivia y parque Conguillio en la regién de la Araucania. Reserva Nacional
Coyhaique, Reserva Nacional Rio Simpson, ambas ubicadas en la region de
Aysén del General Carlos Ibaniez del Campo. Todas las muestras recolectadas
fueron evaluadas por sus caracteristicas morfoldgicas y secuenciadas
por medio del espaciador interno transcrito o ITS (Schoch et al., 2012).
Para su conservacion, los especimenes recolectados fueron procesados y
posteriormente guardados para ser entregados en algin fungario nacional.

Para crear una base de datos robusta, se usaron criterios taxonomicos,
morfolégicos, datos de geolocalizacion, fecha de recoleccion y secuencia
genética asociada a cada espécimen. Para los usuarios que quieran colaborar
con nueva informacion en la plataforma, se dispone de un formulario de
contacto que es evaluado previo a ser aceptado.
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Fig. 1. Interfaz de usuario y busqueda en el sitio web.
Fig. 1. User interface and search functionality of the website.

Informacion de la base de datos

El sitio tiene implementado una interfaz de facil manejo, con un sistema de
bisqueda que permite consultar por nombre cientifico. Como resultado de
la bisqueda se obtienen datos como localizacién de la muestra, cédigo de
laboratorio, ubicacion, fotos del hongo, foto de esporas y secuencia asociada
(Fig. 1).

Como referencia inicial se dispone de un total de 60 especies de
hongos con secuencia del espaciador transcrito interno (ITS), de estas, 25
obtenidas con la recopilacion en publicaciones y Genbank, 10 generadas
con muestras provenientes de herbarios y 25 generadas por colectas en
terreno por nuestro grupo de investigacion.

El sistema se aloja en los servidores de alto estindar de la Universidad
de Concepcién. Como medida de proteccion de la informacién, el servidor
realiza respaldos diarios automaticos.
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Proyecciones

Como proyeccion se tiene estimado un crecimiento de datos, por medio de
la invitacion a compartir la informacién generada por mic6logos nacionales
y extranjeros, asimismo se generardn actividades de divulgacién con la
comunidad y la opcidén para recibir muestras provenientes de la poblacion
por medio de un formulario que estara disponible en la plataforma. Como
parametro de crecimiento usaremos el nimero de muestras, esperando
doblar el nimero de ingresos inicial durante los primeros dos afios de
ejecucion. Finalmente, se estaran postulando nuevos proyectos que permitan
la mejora del sistema informatico y la continuidad de la iniciativa a largo
plazo.
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